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Resumen

KRAS es el oncogén mas frecuentemente mutado en céancer, incluyendo tumores gastrointestinales con un prondstico
desfavorable como el cdncer de pancreas y el colangiocarcinoma. Ambos tipos de tumor son huérfanos de terapias dirigidas
y su tratamiento queda circunscrito a la quimioterapia convencional, con una tasa de curacion residual. Un mayor
conocimiento de los mecanismos moleculares de estos tumores permitiria el desarrollo de estrategias terapéuticas mas
precisas, lo que podria realizarse mediante la implementacién de estrategias computacionales sofisticadas.

En el presente proyecto se pretende combinar distintas herramientas basadas en la biologia de sistemas con el objeto de
conocer mas a fondo las caracteristicas moleculares del cancer de pancreas y el colangiocarcinoma, asi como para identificar
dianas moleculares y estrategias terapéuticas no convencionales en estos tipos de tumor. En primer lugar, llevaremos a
cabo un meta-analisis de las distintas series de pacientes que presentan datos de expresion génico para cada tipo de tumor.
Posteriormente se llevardn a cabo estrategias de Gene Regulatory Network Analysis (para la identificaciéon de nodos
transcripcionales relevantes y su posterior validacion mediante RNAseq) y Graph Neural Networks (para predecir
compuestos con capacidad antitumoral que seran testados en modelos celulares de cada tipo de tumor).

OPTATIVAS RECOMENDADAS
1. Analisis e interpretacion de datos de alto rendimiento
2. Machine learning
3. Analisis de secuencias y bioinformatica estructural
4. Data mining




