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Resumen  
El proyecto se centrará en optimizar un predictor de respuesta al tratamiento (R-CHOP) del linfoma difuso de células grandes. 
Para ello, se partirá de datos de transcriptómica obtenidos de un modelo murino desarrollado en el grupo, para identificar 
firmas transcripcionales de buena respuesta al tratamiento y posteriormente utilizar esos genes para crear el clasificador 
utilizando distintos algoritmos de machine-learning (lineales, no lineales, neural networks). 
 
El alumno deberá aprender a desarrollar un pipeline para la obtención de genes diferencialmente expresados utilizando 
R/Bioconductor, realizar análisis funcionales y estudios de supervivencia en cohortes de pacientes con linfoma obtenidas de 
bases de datos, y optimizar distintos algoritmos de machine-learning. 
 
El alumno adquirirá experiencia en R/Bioconductor para el análisis de experimentos de RNA-seq, el posterior análisis 
funcional, y la utilización de diferentes algoritmos de machine-learning. 

 

ASIGNATURAS OPTATIVAS RECOMENDADAS 
1. Análisis e interpretación de datos de alto rendimiento 
2. Minería de datos (data mining) y biología de sistemas  
3. Aprendizaje automático (machine learning)  
4. Programación avanzada  

 


